Valasz Dr. Elek Janos opponensi biralatara

Elsbsorban szeretném megkoszonni atfogo €s alapos biralatat. A valaszaimat dolt betiivel
jelolom.

» Vegezett mas tipusu kisérleti tervekkel is vizsgalatokat, csak azok nem keriiltek
bemutatasra vagy eleve elvetette a tobbi kisérlettervezési modszert? Ha ez utobbi igaz,
mibdl gondolta, hogy ezek a tervek annyival kevesebb informaciot szolgaltatnanak, hogy
nem €ri meg csokkenteni a futtatiasok szamat?

* Mivel a munkam elsédleges célja a DryLab szoftver fejlesztésének tdmogatdsa volt, ezért
nem végeztem mds kisérlettervezési mddszerrel vizsgdlatokat. Mind az irodalmi
eredmények, mind a sajat tapasztalataim azt igazoltdk, hogy a DryLab szoftver dltal
implementdlt teljes faktoridlis tervvel nagy pontosan lehet a komponensek retencics
tényezdjét becsiilni a kijelolt kisérleti térben [1-3]. A dolgozatban nem keriilt bemutatdsra,
de egy masik kisérlettervezésre alkalmas szoftverrel, a STATISTICA-val — mely képes mads
tipusi kisérleti tervek feldolgozdsdra — is végeztem vizsgdlatokat [4], de sajnos ezzel a
szoftverrel kevésbé pontos retenciés idS becslést kaptam, mint a DryLab szoftverrel.
Amennyiben az analizis idS egy-egy kisérlet esetén nagy, tigy megfontolandd lehet mds
kisérlettervezési modszer alkalmazdsa, mellyel a kisérletek szdma csokkenthetd, azonban
az ditalam vizsgdlt esetekben az elemzési idS kicsi, ezért nem volt jelentds indok a
kisérletek szamdnak csokkentésére. A gyors kromatogrdfias modszerek elterjedésével ez a
feltétel egyre inkabb dltaldnos a kromatogrdfids gyakorlatban.

* Az ANOVA elvégzése elbtt voltak-e az adatokra vonatkozo eléfeltétel vizsgalatok, és ha
igen milyenek? Ha nem, miért gondoljak, hogy ezek az ANOVA eredmények valos képet
mutatnak?

* Az egy-faktoros ANOVA eredményekrdl a kivetkez6k alapjan feltételeztem (STATISTICA®™
szoftver), hogy megbizhatéak.

o A modellvegyiiletek retenciés ideje mérésrél-mérésre fiiggetlen, mivel mérési
koriilményenként fiiggetlenek az injektdlasok.

o A variancidjuk dllando, melyrél Levene teszttel gyézédtem meg. A variancidk
homogének a legtobb vegyiilet esetében (p > 0,05). Munkdm sordn ugyanazon a
késziiléken (az ebbSl adodo g, T, pH hibdja kézel allands) és ugyanazokkal az
eluensekkel (a pumpdk keverték az eldre elkészitett 2 literes iivegekbdl, az ebbdl

adodo pH hiba kozel dllandd) végeztem a méréseket.
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o A normdlis eloszlds igazoldsdt a Shapiro-Wilk teszttel végeztem el. A vizsgalat
soran azt kaptam, hogy egyes adatok normdlis eloszldsa megkérddjelezhetd
(p < 0,05), ezért nem normalis, viszont folytonos eloszldst feltételezve elvégeztem
ezen pontokra a nem-paraméteres Kruskal-Wallis ANOVA-t is. A Kruskal-Wallis
ANOVA nem feltételez normdlis eloszldst, viszont az adatok fiiggetlensége és a
variancidk homogenitasanak ugyanigy teljesiilnie kell. A Kruskal-Wallis ANOVA
soran ugyanazt az eredményt kaptam (a hipotézis elfogadhatd, miszerint az egyes
Jfaktor kiterjesztésének nincs hatdsa az adott vegyiilet retencids idejének becslési
pontossagara), mint az egy-faktoros ANOVA-ndl. Egyediil a trimethroprim
komponens homérséklet kiterjesztés vizsgdlatdndl (a hémérséklet kiterjesztése
hatassal van-e retencios idok becslésére) nem teljesiilt a nullhipotézis, miszerint a
variancidk homogének. Ezt az esetet megvizsgdltam a Friedman ANOVA-val,
aminél nem eldfeltétel a variancidk homogenitdsa sem.

A kapott eredményekbdl, ahol megkérddjelezhetd az egy-faktoros ANOVA
alkalmazhatdsdga, ott mds tipusii varianciaanalizissel is ugyanazt a végeredményt
kaptam. Tehat a dolgozatban bemutatott ANOVA eredmények nagy

valosziniiséggel valos képet mutatnak, a kezdeti feltételezésem helyes vollt.
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